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Estudiar e identificar regiones de homocigosidad (ROH) asociadas a restriccion hidrica y estrés téermico en animales con

diferente respuesta a estos estreses en ovejas Rasa Aragonesa utilizando el chip 600k lllumina AgResearch Sheep HD.
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Conclusiones

- No se encontraron diferencias significativas en FROH, ni en el numero ni longitud de ROHs entre los clusteres, pero si hubo
diferencias en la longitud media de ROHs por cromosoma.

- Los hotspots fueron muy similares entre los tres clusteres.
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