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RETO

Dilucidar la base genética del contenido en vitamina C en
echuga (Lactuca sativa L.) como punto de partida para un
oroyecto futuro de biofortificacion. Se ha llevado a cabo un
estudio de asociacion del genoma completo con el contenido de
vitamina C total y de sus dos formas, acido ascorbico (AA) y
acido dehidroascorbico (DHAA). El germoplasma ha consistido
en un panel de diversidad (21 variedades comerciales y
tradicionales) y una poblacién de 205 plantas de la variedad
tradicional rica en vitamina C ‘Lechuga del Pirineo’.
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a rg OS no COd Iflca ntes[ Figura 1. Estudio de asociacién del genoma completo con el contenido en acido
. dehidroascérbico (DHAA) en 21 variedades de lechuga y 205 plantas de ‘Lechuga del
qa | |a d OS en OtrOS Cu I‘t IVOS Pirineo’. (A) Graficos Manhattan y Q-Q. (B) Zoom del cromosoma 2. (C) Genes en la

region del cromosoma 2 (51 Mb) con single nucleotide polymorphisms (SNPs)
asociados significativamente al contenido en DHAA.
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