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INFRODUCCION

El tomate ‘Rosa de Barbastio’ (Solanum lycopersicum L. ) es una variedad local t1adicional
de Ias comarcas del Somontano, Sobrarbe y Ribagorza, provincia de Huesca, que ha adquirido
gran importancia a nivel regional y estd comenzando su proyeccién nacional Se catacteriza pot
presentar frutos grandes y con una piel fina de color 1osado, ademds de ser aromadticos, carno-
s0s, compactos y poseet escasas semillas. La calidad de este producto autéctono estd siendo
actualmente demandada y, entre otras actuaciones, se ha comenzado el proceso de obtencién
del sello oficial de calidad ‘C’alial” otorgado por el Gobierno de Aragén. El CITA ha partici-
pado en la caractetizacién de este material vegetal evaluando aspectos productivos, moifol6-
gicos, fisico-quimicos y organolépticos (Bruna et al , 2012) En este trabajo se presentan los
resuftados obtenidos de la caracterizacién molecular de entradas pertenecientes a esta variedad
tradicional ¥ su compaiacién con otros tipos varietales

MATERAL Y METODOS

Para el andlisis molecular se han utilizado 31 entradas de tomate ‘Rosa de Barbastro’, 5 de
tomates rosas de Huesca y Teruvel, y otras 7 pertenecientes a otros tipos varietales y variedades
comerciales También se utiliz6 una entrada de la especie silvestre relacionada S. pimpinelli-
folium L Las entradas de tomate ‘Rosa de Barbastro’ se obtuvieron de distintos agticultores de
ia zona, salvo algunas que proceden del Banco de Germoplasma de Horticolas de Zaragoza
{BGHZ). Las entradas de tomate rosa de Huesca y Teruel también se suministraron por el
BGHZ y se prospectaron en Mas de las Matas (Teruel), Huesca, Barcabo (Huesca), Afnsa
(Huesca) y Tardienta (Huesca). La entiada de tomate Zaragozano es una seleccion de este tipo
de tomate realizada en el CITA Los tomates comerciales corresponden a las variedades Cherry,
Rat, Muchamiel, Candido, Caramba y Jack. E1 ADN genémico se extrajo a partir de una mez-
cla de hojas j6évenes de varias plantas de la misma entrada. Se utilizaron 21 marcadores SSRs,
seleccionados a partir de los publicados por He et al , (2003). El andlisis de los microsatélites
se realiz¢é mediante un analizador genético de 16 capilares ABT 3130x] Genetic Analyzer.

RESULTADOS Y DISCUSION

De los 21 marcadores SSRs utilizados se encontraron un total de 12 SSRs polimérficos, que
amplificaron adecuadamente y produjeron un total de 49 alelos en las 44 entradas estudiadas.
El dendrograma resuktante del agrupamiento mediante UPGMA mostié 6 grupos diferenciados
(Fig 1): el grupo I, formado por las entradas de tomate rosa y la variedad Muchamiel (44), la
presencia de esta variedad dentro del grupo del tomate rosa podrfa deberse a su origen tamhbién
tradicional; el grupo II, formado dnicamente por la entrada de la variedad Cheiry; el grupo IIT
que incluyd dos entradas de tomate ‘Rosa de Barbastro’ (23 y 29) y la entrada del tipo
Zaragozano,; los grupos IV y V que incluyeron las entradas pertenecientes al tipo Raf y los tipos
Caramba y Jack, respectivamente; y finalmente el grupo VI, formado dnicamente por la entra-
da perteneciente a la especie silvestre §. pimpinelifolium Hay entradas del tipo rosa que no han
podido ser diferenciadas: i) 13 entradas pertenecientes al tomate ‘Rosa de Barbastro’ (5, 7, &,
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10, 11, 12, 13, 16, 18, 19, 20, 21 y 24) y la variedad ‘Candido’, descrita por sus obtentores
conto una seleccién del tomate ‘Rosa de Barbastro’; ii) 4 entradas: dos ‘Rosas de Barbastro® (4
y 22) y dos rosas de Huesca (35 y 36} prospectadas por el BGHYZ en las comarcas del Sobrarbe
y de 1a Hoya de Huesca respectivamente; iii) una entrada ‘Rosa de Barbastro® (25} y otta de
tipo de rosa Huesca (38) y iv) una entiada ‘Rosa de Barbastro’ (6) y una rosa de Teruel (34)
De estos resultados se concluye, que el tomate ‘Rosa de Barbastro” presenta una baja variabi-
Jlidad genética, ya que no se hap diferenciado todas las entradas con el niimero y/o tipo de mar-
cadores utilizados. Por otro lado, la variacion encontrada en las entradas (23, 29 y 2) podifa
explicarse por la adscripeién errénea del material vegetal o por la generacion de hibridos
espontdneos derivados de la polinizacién cruzada, entre otras razones.

Los resultados obtenidos, junto con los ya conseguidos en las antetiores evaluaciones (mot-
folégicas, fisico-quimicas, organolépticas y productivas) han contribuido al conocimiento de
este material, aportando informacién para el inicio de un programa de sefeccién con el objeti-
vo de aunar las caracteristicas histéricas de la variedad con caracteristicas agronémicas de inte-
1és para el tomate
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Figura 1. Dendrograma obtenido a partir 12 SSRs RB: ‘Rosa de Barbastro’;s RH: rosa de Huesca; RT: rosa de Teruel
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