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IDENTIFICACION Y CARACTERIZACION DE CEPAS ATiPIC{\S DE X.
arboricola pv. pruni ASOCIADAS A Prunus EN ESPANA
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Xanthomonas arboricola pv. pruni (Xap) es el agente causal de la mancha
bacteriana de los frutales de hueso y del almendro, enfermedad considerada de
cuarentena por la Unién Europea y la European and Mediterranean Plant
Protection Organization (EPPO) y que esta presente en algunas areas de nuestro
pais.

A lo largo de los ultimos afios nuestro en grupo se han detectado, identificado y
caracterizado cepas de Xanthomonas procedentes de distintas especies de
Prunas y origenes geograficos. Ademas se han puesto a punto protocolos
dirigidos a detectar Xap mediante técnicas de PCR en tiempo real basados en la
amplificacion de dos genes correspondientes a un transportador de membrana
ABC y a un efector de virulencia xopE3. Se han encontrado cepas, que aun siendo
identificadas como Xanthomonas arboricola, presentaban caracteristicas
diferentes a las consideradas tipicas de Xap, tanto en la caracterizacion fenotipica
como en los resultados obtenidos por PCR, aspecto que se corroboraba también
después de realizar un andlisis de secuencias multilocus.

Con el fin de establecer un criterio definitivo sobre la adscripcién 0 no a un mismo
grupo de todas las posibles cepas de Xap aisladas de Prunus, se seleccionaron
dos de ellas, una considerada tipica Xap y otra que se ha venido a definir como
una cepa Xap “look-a-like”, y se procedid a la secuenciacidon completa de sus
genomas. El andlisis de las secuencias ha confirmado las diferencias existentes
entre las dos cepas estudiadas y clasificadas dentro de la especie X. arboricola.
Entre ambas cepas se han observado diferencias en la presencia o ausencia de
genes asociados a motilidad y virulencia, destacando la inexistencia en la cepa
Xap “look-a-like” de los genes correspondientes al sistema de secrecion tipo Il y
de sus efectores, ademas de la ausencia de un plasmido asociado a virulencia que
si se observa en la cepa de Xap considerada como tipica.

El analisis de estos genomas ha permitido determinar la existencia de cepas de
Xanthomonas en Prunus, que no muestran poder patégeno en varios hueéspedes y
tampoco parecen disponer de la maquinaria necesaria para provocar la mancha
bacteriana de los frutales de hueso y almendro. La disponibilidad de dichos
genomas abre la puerta para la puesta a punto de metodologias de diagnoéstico
mas precisas de esta enfermedad ademas de posibilitar futuros estudios dirigidos
a determinar los variados mecanismos de patogenicidad de las bacterias
causantes de la misma.
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