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Introduccidn

Factores de Rentabilidad de las explotaciones
ovinas de Rasa Aragonesa (2010-2014)

MAYOR RENTABILIDAD

» Mayor numero de corderos vendidos por oveja y afo:
» Mayor fertilidad
» Mayor prolificidad
» Menor mortalidad perinatal

» Mayor precio venta de corderos

» Optimizar los costes de alimentacion

Pardos y Fantova, 2016
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Introduccidn

Factores de Rentabilidad de las explotaciones
ovinas de Rasa Aragonesa (2010-2014)

MAYOR RENTABILIDAD

Daros meeos pe. remono 2010-201 4. Resmranos srosdsooos =€ oossmeoes oe 2014,

_ _ Clasificacion
Parametros 25 % cabeza | 50 %0 cabeza Media 50 % cola | 25 % cola
Datos estructurales
Mimero medio ovejas &29.0 7323 2634 9724 1.202.3
Mimero Unidades de Trabajo Afo (UTA) 1,77 1,58 | .66 1,74 2.12
%% UTA familiar 96,1 927 26,0 794 729
Indices técnicos
Mimero de partos por oveja .18 1,15 1.12 1 .09 1.10
Intervalo medio entre partos (dias) 318 327 334 341 342
Prolificidad | 46 1.44 .41 .37 142
Mamero de corderos nacidos por oveja 1.73 1.67 1.39 1.51 1.57
%% Mortalidad de corderos 10,1 10.0 103 0.3 124
Mimero de corderos vendidos por oveja 1.33 1.32 1,24 .16 1.14
Mimero de ovejas/semental 39 34 41 44 41




Introduccidn

Incrementar NUmero de Corderos vendidos por
Oveja

1

Mejora de la eficiencia y sostenibilidad de las
explotaciones ovinas de Rasa aragonesa

Incremento de la
Prolificidad

Incremento de la
fertilidad

Mejora de la eficiencia reproductiva
en Primavera




Introduccidn

Incrementar NUmero de Corderos vendidos por
Oveja

Incremento de la Incremento de la
Prolificidad fertilidad

kRgA II‘ Mejora de la eficiencia reproductiva
en Primavera
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Introduccidn

Incrementar NUmero de Corderos vendidos por
Oveja
/ \
Mejora de la eficiencia
- reproductiva en Primavera
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Introduccidn

Mejora de la eficiencia
reproductiva en Primavera

Biotecnologia
Reproductiva

- MOET , . - Flushing
- Trat .hormonal. Genetica - Efecto Macho

- IA, etc

Alimentacion / Manejo
Tecnologias

- Analisis masivos
- Genes candidatos

Estado sanitario optimo
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Introduccidn

Mejora de la eficiencia
reproductiva en Primavera

Deteccion de genes y marcadores

@ 8=
PROGRAMA DE SELECCION
GENETICA
DE CARNES OVIARAGON S.C.L.

CATALOGO DE
REPRODUCTORES

Seleccion asistida por marcadores (SAM).




Introduccioén

Seleccion asistida por marcadores (MAS).

e Caracteres con heredabilidad baja.
e Fenotipo que sélo se mide en un sexo.
e Fenotipos de medicion tardia.

Resistencia a enfermedades.
Fertilidad-reproduccion.
Calidad de la carne.

Composicion corporal.

Produccion de leche , Crecimiento.



Introduccidn

Seleccion asistida por marcadores (MAS).

- Pre-seleccion de reproductores:

ARR/ARQ

ARR/AHQ

VRQ/ARQ

- indices combinados de informacion
moleculary de VG



Gen candidato

Material animal y fenotipos

2011: 222 ovejas
2012: 303 ovejas

ﬁ

e CCy Peso/ 3 semanas.

e Medida de progesterona en
plasma/ semanal.

e Deteccion de celos mediante
machos vasectomizados



Gen candidato

Material animal y fenotipos

Dos fenotipos

E

Actividad ovarica: DTA: Dias totales de anestro

Actividad sexual: % de meses ciclicos
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Gen candidato

Progesterona (ng/ml)

Material animal y fenotipos
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Gen candidato

Material animal y fenotipos

Anestro Estacional

Actividad sexual: %
de meses ciclicos

Oveja 1.
5/8 = 0,625



Gen candidato

Melatonina

ANAAT
MNTR1A

Hs3ST5

Genes

Ritmos
circadianos

KISS1
KISS1R

NSPR1

Otros

PGR
LEPR

IGF1R



Gen candidato

Genes

Técnicas de la PCR
e Standard PCR

Disefio cebadores « Long PCR Electroforesis
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Gen candidato

MTNR1A
DTA y, |
Cambio AA o (el
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Polimorfismos asociados a una mayor actividad ovarica y sexual




Gen candidato

MTNR1A

Rsal

Poblacion
ROA/CITA

H Celos

***pP<0,001
**P<0,01
*P<0,05



Gen candidato

Ciclicidad

MTNR1A
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Analisis masivos

Analisis de asociacion de
genoma completo (GWAS)
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Analisis masivos

Analisis de asociacion de
genoma completo (GWAS)

illumina

fosen

|’| ) 00 00 0 0 00 OO 0 O 0

. |nfinium || O ARTRRRA O ARRRNARARRE AT 0 1
e Caso/control [ IO RARARACR I AVARARIRHAR A 1 1
Assay A

Alto DTA

N° Observaciones
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Fenotipo corregido / VG




Analisis masivos

Bajo DTA
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Analisis masivos

Analisis de asociacion de
genoma completo (GWAS)
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Analisis masivos

Analisis de asociacion de
genoma completo (GWAS)
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Chromosomes



Analisis masivos

Analisis de asociacion de
genoma completo (GWAS)
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Futuro

Seleccion asistida por marcadores (MAS).

- Validar en poblaciones diferentes de Rasa aragonesa:
- Tratamientos hormonales.

- Desarrollo de sistemas que permitan optimizar los

genotipados
ROA N
_ Susceptibilidad
Scrapie lentivirus, mamitis
Estacionalidad Alelos recesivos

reproductiva Paternidad



Futuro

SO
[,

i) Desarrollo de
paneles de SNPs

e f

interreg [ o Ptk oo
FEDER POCTEFA b e

Mas versatilidad ya que permite incluir diferentes
genotipados realizados por separado

ROA Susceptibilidad
lentivirus, mamitis

Scrapie
Alelos recesivos

Estacionalidad
reproductiva Paternidad
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