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RESUMEN:

El melocotonero Prunus persica (L.) Batsch es la fruta de hueso mas producida
a nivel nacional y es la especie modelo entre las frutas de hueso. En el presente
trabajo, enmarcado en el proyecto RTI2018-094176, se han caracterizado
genéticamente las colecciones Nacionales de Referencia de melocotonero del
CITA y EEAD-CSIC (Zaragoza), en las que se encuentran numerosas
variedades tradicionales de diferentes areas de Espafa. Se genotiparon 287
accesiones con el nuevo chip de lllumina de Single Nucleotide Polymorphisms
(SNPs) de alta densidad (9+9K), con el que se obtuvieron 11,913 SNPs de alta
calidad. Esta alta densidad, ha permitido detectar numerosas sinonimias y
homonimias, esclareciendo la diversidad genética real de las colecciones.
Ademas, los analisis de diversidad genética demuestran una diferenciacion
genética considerable entre las accesiones del norte y sur de Espafia. Asimismo,
se determiné la estructura de la poblacion a través de Analisis Discriminante de
Componentes Principales (ADCP) y FastStucture, mostrando resultados
similares entre ambos. La metodologia de este trabajo representa un
procedimiento Optimo para caracterizar genéticamente los bancos de
germoplasma de melocotonero y nectarina y optimizar el tamafo de dichas
colecciones conservando la maxima diversidad genética. Este trabajo demuestra
que los chips de SNPs son una herramienta accesible para un manejo eficiente
de la preservacion de la diversidad genética y proveen de informacion util a los
mejoradores y responsables de bancos de germoplasma de especies frutales.
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