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RESUMEN DEL PROYECTO

La informacion cientifica generada permitird ahondar en el conocimiento de los mecanismos bioldgicos
de interés para el cultivo del cerezo y otras especies de interés agroalimentario del mismo género
(melocotonero, ciruelo, almendro, albaricoquero...) y de la familia de las Rosaceas (manzano, peral,
fresa..): la autonicompatibilidad gametofitica, la dormancia y la salida del reposo (floracién), la
maduracion y el desarrollo de fruto, el color, el tamafio y la firmeza de fruto, y el contenido funcional del
fruto. El conocimiento de los genes que regulan estos caracteres permitird mejorar su seleccion y/o su
modificacion con el fin de acelerar la mejora de estos cultivos. Es de especial interés actual en el
contexto de calentamiento global el conocimiento de la dormancia y la salida del reposo porque esta
respuesta fisioldgica depende de las temperaturas. Es necesario, por tanto, conocer el mecanismo que
regula este mecanismo con el fin de poder adaptar el cultivo al cambio climatico para poder asegurar el
mantenimiento de la cosecha, la cual depende de la floracion y de los requerimientos de temperatura.
Asimismo, conocer el mecanismo de floracion y periodo de maduracién permitird adaptar el cultivo a
diferentes areas geograficas ampliando las zonas de cultivo a areas mas calidas. El uso del material local
disponible ha permitido ahondar en estos estudios. El conocimiento del control de los caracteres de
fruto estudiados permitird mejorar la calidad de fruto en sus caracteres fisicos-quimicos (tamanio,
textura, color, solidos solubles, acidez) y en el contenido nutricional (contenido en compuestos
fendlicos) lo que es positivo de cara a su valor de mercado y vida postcosecha beneficiando a
productores, y a los consumidores por la asociacidon a beneficios para la salud de estos compuestos.

Ademas, la informacion técnica generada (haplotipos de QTLs para caracteres estudiados, marcadores
ligados a caracteres de interés) permitira acelerar la seleccion de las variantes definidas de los
caracteres estudiados en programas de mejora de cerezo utilizando estos materiales. Esto es un avance
sustancial en el proceso de mejora. En el proyecto vigente ya se estdn utilizando algunos de esto
marcadores para la generacidén de materiales base de mejora a partir del material local de interés.
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