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Diversidad comparativa de comunidades microbianas rizosféricas asociadas al cultivo del
almendro en Aragon
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Ciencia Vegetal, Centro de Investigacion y Tecnologia de Aragon (CITA), Avda. Montafiana 930,
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Resumen: Aunque es bien conocido desde hace varias décadas, la importancia y el papel clave del
componente microbiano de las plantas han sido recientemente el foco de atencion desde un punto de
vista ecoldgico. En este sentido, un nuevo paradigma considera a las plantas no solo como un
genotipo individual, sino como una entidad genética mayor que comprende también a sus
microorganismos asociados (microbioma), lo que ha dado lugar al nuevo concepto “holobionte”,
considerado éste como un conjunto de plantas individuales y sus simbiontes microbianos, actuando
como una sola unidad de organizacién bioldgica. En el presente estudio, se ha realizado (mediante
secuenciacion de alto rendimiento) una caracterizacion de comunidades microbianas (hongos y
bacterias) asociadas a las rizosferas de diferentes parcelas de almendro que representaban distintos
agroecosistemas (variedad plantada, edad del cultivo, perfil de tolerancia/sensibilidad a
determinados estreses, etc.) en una zona de cultivo bioclimaticamente homogénea de esta especie en
la localidad de Ainz6n (Comarca del Moncayo, Zaragoza). Esta caracterizacion permitira que las
futuras estrategias de mejora tengan en cuenta este concepto de holobionte para co-propagar sus
componentes (genomas de plantas junto con su microbioma clave) como un todo, disefiando nuevas
estrategias y lineas de germoplasma menos dependientes de insumos orgénicos, resilientes a
estreses climaticos o resistentes a plagas y enfermedades. La caracterizacion del componente
microbiano de los diversos “holobiontes” examinados ha permitido detectar diferencias entre la
microbiota asociada a las diferentes variedades analizadas, correlacionando estas comunidades con
el comportamiento de cada genotipo vegetal frente a determinados estreses bidticos (enfermedades
fungicas) y, en ultimo término, reconocer cudles son los microbios clave asociados y seleccionados
a lo largo del tiempo por cada planta, los cuales podrian estar involucrados en la facilitacion de la
respuesta defensiva de las mismas o relacionados con la mejora de ciertas aptitudes ecologicas de
éstas. Tras el analisis de diversidad comparativa de las mencionadas comunidades microbianas, se
seleccionaron y propusieron algunos de estos microrganismos con potencial para ser considerados
como un marcador mas a la hora de realizar procesos de mejora vegetal asistida.
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