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El proyecto Biovis se desarrolla en el seno de la red CONBIAND y de la red REZGEN-IBA financiada
por el Programa Iberoamericano de Ciencia y Tecnologia para el Desarrollo (CYTED). Los objetivos de
este proyecto son conocer la diversidad genética de las razas ovinas Iberoamericanas, su estructura
poblacional y las relaciones genéticas entre ellas. En este estudio se han analizado 34 microsatélites
recomendados por la FAO en 1402 muestras de sangre o pelo de 32 razas de ovejas espafiolas
distribuidas por toda la peninsula, las islas Baleares y las Canarias. El ADN de las muestras se ha
obtenido mediante la utilizacion de resina Chelex. Se han calculado los parametros de diversidad
genética de cada poblacion con el programa Genetix, se han establecido las relaciones filogenéticas
mediante el calculo de las distancias genéticas de Reynolds entre pares de poblaciones con el software
Populations y la estructura genética mediante el programa Structure. Los resultados muestran que en
todas las razas la heterocigosidad esperada es superior a 0,500, oscilando entre 0,565 en la Churra
Lebrijana y un maximo de 0,734 en la oveja Castellana. El valor mas alto de la heterocigosidad
observada se ha encontrado en la Rasa Aragonesa (0,725). El numero medio de alelos varia entre 4,29
y 9,21 en Churra Lebrijana y Rasa Aragonesa respectivamente. Los valores de Fis encontrados han
mostrado que 9 de las 32 razas presentan un exceso significativo de homocigotos. En el arbol de
distancias NJ se han obtenido varios agrupamientos bien diferenciados, siendo uno de ellos el de las
ovejas de Canarias. Destacan las razas Churra Lebrijana y Palmera por su elevada distancia genética
respecto al resto de las razas, probablemente debido al efecto de la deriva genética. Los resultados de
la estructura genética de las razas de Espaina incluidas en el estudio muestran que las razas
filogenéticamente mas distantes en el arbol de distancias son las que se agrupan en un mismo cluster
cuando K=2 y que la raza Churra Lebrijana, se diferencia del resto en K=3. El K éptimo obtenido
mediante el método de Evanno es K=25. Las razas ovinas espafolas tienen niveles elevados de
diversidad genética, se diferencian bien unas de otras, aunque en algunas de ellas se observa un alto
grado de heterogeneidad genética de los individuos que la componen.
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