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INTRODUCCION

Aunque el mayor productor espanol es Andalucia, con mas del 70 % del total de toda la pro-
duccion, otras regiones como Catalufa, Aragén o Extremadura son también importantes zonas
productoras. A pesar de la gran diversidad varietal existente en Aragon, los cultivares locales
solo ocupan una pequena superficie en los olivares, ya que la mayor superficie esta plantada con
Empeltre y Arbequina representando casi el 80%. El 20% restante se reparte con las variedades
locales como Bolvina de Belchite, Caspolina, Manzanilla, Negral de Sabinan, Picual, Royal y
Verdena. Sin embargo, el poco uso de estas variedades locales podria provocar una erosion ge-
nética de las variedades autoctonas aragonesas. Por ello, es de gran importancia e interés realizar
una exhaustiva prospeccion, recoleccidn, caracterizacion morfoldgica y molecular de las acce-
siones de olivo aragonesas. Hasta la fecha, existe una inica prospeccion en la CC.AA. de Aragon
y su correspondiente caracterizacion morfologica (Vifiuales, 2007). Sin embargo, la identificacion
varietal a través de descriptores morfologicos no es la estrategia mas fiable, ya que estos carac-
teres se pueden ver influenciados por las condiciones ambientales (Belaj et al., 2001). Por ello,
se ha llevado a cabo la caracterizacion con marcadores genéticos de ADN de una amplia gama
de cultivares aragoneses.

MATERIAL Y METODOS

Un total de 163 accesiones de olivo se recolectaron en tres areas diferentes de Aragon. La
mayoria de ellas (90%) fueron prospectadas en parcelas abandonadas. Cuatro de ellas, con el
nombre de Acebuche, fueron consideradas como accesiones silvestres de O. europaea var. sylves-
tris. Ademas, un grupo de 36 accesiones fueron recolectadas en base a un estudio previo de cul-
tivares locales y antiguos, que habian sido previamente seleccionados por su valor historico y
milenario, mantenidos como arboles monumentales en una finca de Morata de Jalon (Zaragoza).
También se incluyeron 10 accesiones de referencia. Para llevar a cabo los estudios genéticos, se
extrajo ADN de todas las muestras. Posteriormente, se realizd la amplificacion del ADN mediante
PCR usando cebadores del tipo microsatélite especificos para olivo (DCA9, DCA11, DCA13,
DCA15,DCA18, DCA71b, GAPUS9, UDO99-11, UDO99-19, UDO99-24, y UDO99-43). Para
el dendrograma generado se utilizd el método de agrupamiento (UPGMA) y para la realizacion
de la estructura poblacional se utilizo el programa estadistico Structure.

RESULTADOS Y DISCUSION
Se analiz6 la poblacion mediante Structure, (Figura 1) con el fin de ver la composicion alélica,
es decir, determinar que accesiones comparten alelos y de qué manera estan distribuidos. Se di-
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vidid la poblacion de dos a cinco niveles (K), y se obtuvieron los graficos de barras representando
la estratificacion de las accesiones. Los resultados mostraron que utilizando el nivel K=2, se al-
canz6 un nivel maximo de agrupamiento, representado por tres grupos diferentes. Los dos pri-
meros grupos agruparon 109 accesiones de Huesca, con una mezcla significativa entre ellos,
sugiriendo alelos compartidos. S6lo hubo una accesion de la provincia de Zaragoza agrupada
dentro de las accesiones de Huesca. Curiosamente, el tercer grupo también agrupd las accesiones
de las tres provincias, asi pues, 9 accesiones de Teruel y 46 de Zaragoza asi como algunas acce-
siones de Huesca, como Empeltre (recogidas en Huesca, cerca de los lugares de las otras acce-
siones de Zaragoza), Albas, Acebuche, Royeta de Mipanas, Royeta de Secastilla- 4, Arbequina,
Verdefia o Dulce se incluyeron en este grupo.

Estos resultados muestran una clara relacion entre los grupos obtenidos en base a su compo-
sicion y frecuencia alélica y el origen geografico, tal y como también se observa en otros estudios
(Belaj et al., 2010).
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Figura 1. Dendograma basado en el analisis de la diversidad genética de las 163 accesiones espanolas de olivo, mediante
el método UPGMA usando 11 SSR, (Huesca color verde, Zaragoza color rojo y Teruel color negro) y Analisis del Struc-
ture obtenido desde K=2 hasta K=5.
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