‘%‘
%

wmw dCONGRESO

7 NACIONAL
“MEIORA

GENETICA
‘PLANTAS

t | pazo da cultura

]
e®

ntevedraé-

e

Libro de

Resimenes

organizal
\'I y
== csicBlBG == (S
MISIONBIOLOGICADEGALICIA ~ X™  sociosad Bupariotn de cenctica

laboran

(oo

s333::3:3 DEPUTACION =

§ i PONTEVEDRA blovegf

Concello \
patrocina

$ beyond seeds



X Congreso de Mejora Genética de Plantas

19-22 de septiembre, Pontevedra

_ pontevedra
www.sech.info/pontevedra2022 19 - 22 set | pazo da cultura

Analisis de la expresion génica de cinco enzimas involucradas en el pardeamiento del fruto
tras el corte en manzano
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Resumen: El pardeamiento enzimdatico (PE) es considerado un caracter agronémico que merma la
calidad del fruto y afecta no solo al aspecto visual de este, sino también a sus propiedades
organolépticas y a su valor comercial. Por esta razon, aumentar la disponibilidad y variedad de
cultivos de calidad que sean menos susceptibles al pardeamiento podria conllevar una expansion del
mercado del manzano, como ya ha ocurrido con otros cultivos frutales. El PE del fruto es un
proceso fisioldgico complejo que comprende varias rutas metabdlicas y todavia no se conocen en su
totalidad. El objetivo de este trabajo es analizar la expresion génica de cinco enzimas involucradas
en la ruta fenilpropanoide (fenilalanina-amonio-liasa PAL, polifenol oxidasa PPO) y estrés
oxidativo (superdxido dismutasa SOD), ascorbato peroxidasa APX y catalasa CAT) que afectan al
proceso fisiologico de pardeamiento del fruto de manzano tras el corte. La expresion génica de
estos cinco genes se analizé en 3 variedades de manzano con diferente rango de intensidades de PE:
‘Golden Supreme’ (muy poco susceptible), ‘Pinova’ (medianamente sensible) y ‘Pomera de Sahun’
(muy susceptible) mediante PCR a tiempo real (RT-qPCR). Los anélisis se llevaron a cabo a
distintos tiempos tras el corte (0 min, 15 min, 30 min, 45 min, 60 min, 24 h), tanto para pulpa
interna como para pulpa externa. Los resultados obtenidos demostraron un cambio de expresion de
los diferentes genes a nivel constitutivo, en funcion del tiempo, del genotipo y de la zona de pulpa
estudiada. Este trabajo ha permitido profundizar en el conocimiento de la implicacion de la ruta
fenilpropanoide y estrés oxidativo en el proceso de PE en manzano y contribuird al avance de los
programas de mejora genética en manzano.
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