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Analisis de asociacion (GWAS) para la fecha de cosecha y caracteres de calidad en el
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Resumen: este trabajo se enmarca dentro del ‘Programa de Mejora Genética del Melocoton de
Calanda’ que se lleva a cabo en el Centro de Investigacion y Tecnologia Agroalimentaria de Aragon
(CITA). El objetivo final de este programa es la seleccion de nuevas variedades de melocoton
amarillo tardio de carne no fundente que pueda comercializarse bajo la D.O. ‘Melocoton de
Calanda’. Los objetivos de mejora son una excelente calidad organoléptica, buena aptitud
postcosecha, buen comportamiento agronéomico, y fechas de maduracion que cubran los huecos
actuales en la campafia, con el fin de poner a disposicion del consumidor un melocotén de calidad
extraordinaria que a su vez sea rentable para el productor.

En el marco de este programa de mejora genética, se ha llevado a cabo el estudio de la segregacion
de caracteres de interés en esta tipologia de melocoton, y su control genético, con el fin Gltimo del
desarrollo de marcadores moleculares para seleccion asistida. Para ello se han fenotipado 446
individuos provenientes de 4 familias segregantes durante 4 campafas de recoleccion para atributos
relacionados con la calidad del fruto como la fecha de madurez, el peso del fruto, el porcentaje de
coloracion del fruto, el contenido en sélidos solubles (SSC), y la acidez del fruto. Ademas, se
llevado a cabo el genotipado de los 193 individuos con fenotipos mas extremos, junto con sus
parentales, mediante el array ‘Illumina peach SNP chip’ (9+9K) (Fu et al., 2021). Un analisis de
asociacion del genoma completo (GWAS) nos ha permitido identificar varias zonas del genoma
asociadas con el control de la fecha de madurez del fruto, asi como con distintos pardmetros claves
en la calidad del fruto, en esta tipologia de melocotén de carme amarilla no fundente y de madurez
extra tardia.
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