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Objetivos del programa de
mejora genética de Calanda:

OBIERNO
E ARAGON

- Rellenar huecos en el periodo de
comercializacion

- Mejora de la calidad fisico-quimica y sensorial
del fruto (firmeza, azucares, equilibrio
dulzor/acidez, textura)

- Mejora de la calidad postscosecha (evitar
fisiopatias y alargar la vida util)

- Minimizar la caida pre-cosecha y destrio
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Maduracion Selecciones Avanzadas

S1

S2

S3 S4 S1 S2 S3 S4 S1 S2 S3 S4

I CALO1/V-03-27
I CALO1/V-03-84
I CALO1/V-03-87
I CALO1/V-04-67
I CALO1/V-04-87
I CALO1/V-04-78
[  CALO5-06/V-01-80
I CALPREBOR
I PRO570
I  CALO5-06/V-01-82
Il CALO5-06/V 2- 43
I CALO5-06/ V1-13
I CALO5-06/ V1-43
[ CAL05-06/V 03-25
I CALO5-06/ V-02-26
I CAL05-06/ V-02-35
I CAL05-06/ V-03-76
s CAL05-06/ V-02-83
I CAL05-06/V-03- 44
I PRO504
I CALO05-06 /V-02-79
B CAL08-09 / V-09-75
I CAL08-09 / V-09-75
I CAL08-09 / V-10 -26
[ CALO8-09 / V-10-30
I CALO8-09 / V-10-36
CALEMIL/ CALRICO/ JESCA
CAL08-09 /V-9-23
CAL08-09 /V-10-27
CAL08-09 /V-10-29
CAL08-09 /V-9-21
CAL08-09 /V-9-80
CALO8-09 /V-09 -82 =
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Relacionar el genoma con los ¥ cita
caracteres
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Asociar las variaciones de los genomas con el fenotipo
-por secuenciacion complete
-por analisis de marcadores (SNP array 16K)

l

Ex: Hay regiones del genoma
gue son especificas tempranos y
tardios?

[m¥5im] [s]

E' El Genotipado

Temprano Tardio

Fenotipado



=coserNo  ¢Hay regiones del genoma que son mcita
especificas de cada caracter?

Chromosaome
NL}C]EUS Chromatid Chromatid
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(a) Key features of (b) Partial chemical structure
DNA structure
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Image adapted from: National Human Genome Research Institute.



== conEmo Estruc’fura .o!e las poblaciones y mcita
= validacion de los padres
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Variables - PCA
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Variables - PCA
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File Genomes View Tracks Regions Tools Help

Prunus_persica_v2.0.al.scaff... | |Pp0& ~ | |Pp0&:21,663,603-21,699,548 o Fr <« » % A = =2 | =

- 35 kb

21 670 kb 21,680 kb 21,690 kb
| | |

Prupe 6G208100 Prupe.8G208200.1 Frupe.56G203300 Frupe 6G203400

Prupe 5G208100.1 Prupe 6G208200 Prupe 6G208300.1 Prupe BG208400.1

Alcohol dehydrogenases Kinase

Prunus_persica_v2.0.al.primaryl
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=Ooorcon  Seleccion en plantas juveniles

Analisis ADN para regiones
asociadas a caracteres de
interés y prediccion de ellos




¥ Cita

H.

[
—
g

GOBIERNO Una herramienta potente para
DE ARAGON , _
seleccion varietales

Conocer el genotipo permite ahora tiempo mano de obra y sitio

l

Agilizar estrategias para la adaptacion al clima
-y gUArdando caracteres de interés
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