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Expresion de genes candidatos en la regulacion de bajas necesidades de frio y floracién
temprana en cerezo.
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Resumen las recientes previsiones de calentamiento global en la regién mediterranea
apuntan a un aumento en la frecuencia de las olas de calor estivales, de periodos calidos en
otofio y primavera, y de inviernos suaves. En consecuencia, la obtencidn de cultivares mejor
adaptados a estas necesidades, por ejemplo, con bajas necesidades de frio, es un objetivo
importante de la mejora para mitigar estos cambios. En trabajos previos de este grupo de
investigacidn sobre la genética de la fecha de floracién en 'Cristobalina’, una variedad local
de cerezo de muy bajos requerimientos de frio y floracién temprana, se identificaron QTLs
altamente significativos (grupos de ligamientos 1 y 2) y variaciones estructurales en los
genes DAM (QTL del grupo de ligamiento 1) asociados a este fenotipo. En este trabajo, se ha
realizado un analisis transcriptédmico in silico en una serie temporal para salida de dormancia
de este genotipo (Cristobalina) y otros de fenotipo contrastado. Para ello se ha utilizado un
genoma de referencia de cerezo como novedad, y el analisis se ha centrado en las regiones
gendmicas de los QTLs mencionados, y en genes de las rutas conocidas que regulan este
proceso. Mediante este analisis se ha podido confirmar la importancia del clister de genes
DAM vy se han identificado genes candidatos adicionales aguas arriba y abajo de la ruta
molecular. Para validar estos resultados en nuestras condiciones se esta llevando a cabo un
analisis de PCR cuantitativa (QPCR) en otra serie temporal que cubre la entrada y salida del
letargo invernal. Se presentan los resultados de este trabajo que muestran la implicacion de
algunos genes de las rutas moleculares de floracién, de sefializacidén del acido abscisico, y de
percepcién de frio.
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