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Diversidad genética en cultivares locales de olivo aragoneses evaluados mediante
caracterizacion molecular con SNPs.
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Resumen.

El olivo [Olea europaea] es un cultivo de gran antigiiedad y uno de los frutales de hoja
perenne mas importantes del Mediterraneo. A lo largo de los siglos el olivo ha sido objeto de
domesticacién en el Oriente medio y de diversificacidén en los diferentes paises de la cuenca
mediterranea origindndose un gran numero de variedades que se han mantenido hasta la
fecha. El conocimiento, la conservacién y utilizacidon de los recursos genéticos de olivo son
tareas muy importantes para el presente y el futuro del cultivo. En este sentido, en el
contexto especifico de Aragdn, se llevd a cabo la prospeccidn y caracterizacion de diferentes
cultivares locales. La identificacion se realizé mediante un set de 96 EST-SNPs recientemente
desarrollado en el Banco de Germoplasma Mundial de Olivo de IFAPA-Cordoba (BGMO-
ESP046). El empleo de dichos marcadores permitié la identificacion de un total de 85
genotipos de olivo, entre ellos algunos representaban variedades desconocidas y hasta la
fecha no incluidas en el BGMO-ESP046. Ademads, se identificaron sinonimias de otras
variedades mas ampliamente cultivadas en diferentes regiones de Espafia, asi como
diferentes casos de homonimias. Los perfiles no redundantes se sometieron a un analisis de
diversidad y estructura poblacional por PCoA, mostrando una variabilidad relativamente
amplia y una agrupacién por zonas geograficas. En la zona noreste, caracterizada por
diferentes condiciones climaticas a diferentes altitudes, es donde se observd mayor
variabilidad genotipica de los ejemplares. Por otro lado, para conocer las relaciones entre
cultivares, confirmando se generd un dendrograma UPGMA que confirmo los resultados del
PCoA. Los resultados del presente trabajo, en concordancia con estudios anteriores en olivo,
ponen de manifiesto la eficiencia del conjunto de 96 EST-SNPs para la identificacion varietal
en olivo y para el analisis de diversidad y relaciones genéticas. Ademas, el presente trabajo
pone de manifiesto la importante riqueza varietal y el patrimonio genético de olivo
disponible en esta region del norte de Espaiia.
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