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Resumen

El cerezo (Prunus avium L.) es un frutal de hueso de gran importancia
econdmica que, como otros frutales del género, tiene un periodo de dormancia
durante el invierno. En los ultimos afios, se ha visto que los factores de transcripcion
DORMANCY-ASSOCIATED MADS BOX (DAM) estan implicados en la entrada y
salida de dormancia, aunque se desconoce con precision el mecanismo de regulacion.
En otros frutales de la familia de las Rosaceas (peral, ciruelo) se ha observado que
el ‘alternative splicing’ (AS) podria estar implicado en la regulacion de la expresion
de los genes DAM. El objetivo de este trabajo es estudiar el patrén de expresion
génica de los seis genes DAM (DAM 1-6) descritos en cerezo y elucidar si el AS es un
mecanismo implicado en la regulacion de estos genes en variedades de diferentes
requerimientos de frio y fechas de floracion. Para ello, se esta analizando la
expresion en tres variedades con diferentes requerimientos de frio en una serie
temporal que abarca el periodo de reposo desde la formacion de las yemas hasta su
brotacion. Este estudio se realiza mediante una serie de técnicas moleculares, entre
ellas la RT-PCR. Resultados preliminares indican una regulacion diferencial por AS
de la expresion de algunos genes DAM en determinados momentos del desarrollo de
las yemas. Los resultados obtenidos permitiran ampliar el conocimiento de la
regulacion génica que subyace la dormancia en cerezo, siendo esta informacion de
interés para la seleccion de cultivares mas resilientes y adaptados a los escenarios de
inviernos mas calidos a los que se enfrenta la agricultura debido al cambio climatico



